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El naturalista italiano Giovanni Antonio
Scopoli, entregado a la denominacién bi-
nomial y sistematica linneana que en su
época se propagaba por toda Europa,
posiblemente no alcanzé a dimensionar el
enorme interés que despertarian los
diminutos insectos que él describiera en
1786 bajo el nombre de Bibio papatasi.
Desde ese momento el estudio de los
flebotomineos se convirtié en una tarea
apasionante para entomoélogos de todas
las latitudes. A pesar de ello la taxonomia
de estos insectos sigue siendo tan contro-
versial como en siglos pasados (Lewis et
al. 1977; Artemiev 1991; Williams 1993).
Aunque la discusién se ha concentrado en
su posiciéon como familia o subfamilia y
mas recientemente como género o
subgénero (Rispail y Léger 1998; Dujardin
et al. 1999; Depaquit et al. 1998), existen
aun muchos vacios a todos los niveles
taxonémicos, tanto supra como infra-
especificos.

Los flebotomineos son dipteros nematé-
ceros, colonizadores de un amplio rango de
habitats tropicales y subtropicales del
mundo (Montoya-Lerma y Ferro 1999).
Estos revisten gran importancia en salud
publica dado que pueden transmitir a
humanos y animales, microorganismos
patégenos de los géneros Leishmania Ross,
1903, y Bartonella (Strong et al. 1913),
agentes causales de leishmaniosis y
bartonelosis, respectivamente (Killick-
Kendrick 1999; Young y Duncan 1994). Uno
de los componentes mas importantes en el
estudio eco-epidemiolégico de estas
enfermedades radica en una correcta iden-
tificacion de las especies involucradas en su
transmision. Sin embargo, ante la amplia
diversidad de flebotomineos sin la existencia
de patrones de divergencia claramente
establecidos, es de esperar que los estudios
eco-epidemioldgicos encuentren obstaculos,
cuando se quiere hacer una correcta
determinacion de especie.

A la fecha, la mayoria de sistematicos
agrupan los flebotomineos americanos en
los géneros Lutzomyia Franca, 1924,
Brumptomyia Franca y Parrot, 1921, y
Warileya Hertig, 1948; mientras incluyen
las especies del Viejo Mundo en los
géneros Phlebotomus Rondani y Berté,
1840, Sergentomyia Francga y Parrot, 1920,

y Chinius Leng, 1987 (Lewis et al. 1977;
Martins et al. 1978; Young y Duncan 1994),
con base en la premisa biogeogréafica de
que no existe relacién entre las especies
del Nuevo y Viejo Mundo. Tal premisa, sin
embargo, ha sido cuestionada con la
reciente descripciéon de Lutzomyia
derelicta Freitas y Barrett, 1999, un flebo-
tomineo que combina caracteres morfo-
l6gicos diagndsticos de los géneros
Sergentomyia y Lutzomyia.

Para sorpresa de muchos sistematicos, la
nueva especie descubierta en el Amazonas
carece del tipico bulbo posterior en la pared
dorsal del cibario, caracter utilizado para
separar las especies americanas de las
africanas (Ashford 1991). La presencia
adicional de otros caracteres propios de
taxones del Viejo Mundo, especialmente del
subgénero Sintonius de Sergentomyia
(Rispail y Léger 1998), sugiere que Lu. der-
elicta podria representar una variante fe-
notipica de los flebotomineos africanos
(Freitas y Barrett 1999), lo que apoyaria las
previas criticas efectuadas a la actual
clasificaciéon, en el sentido de que ésta no
parece reflejar las relaciones naturales
existentes en este grupo de insectos
(Artemiew 1991; Ashford 1991; Galati 1995).

En gran parte estas controversias se
originan por la homogeneidad de los
caracteres morfolégicos seleccionados para
la clasificaciéon supraespecifica (Bejarano
2001a). En efecto, la separacién de los gé-
neros mas importantes de Phlebotominae
Kertész, 1903, estd basada en escasos
caracteres morfolégicos presentes en unas
especies y ausentes en otras (Theodor 1965;
Lewis et al. 1977; Ashford 1991). Mas atn,
la apariencia moderna de los ejemplares
atrapados en ambar de hace 30 millones
de anos indica que estos insectos han
evolucionado con muy pocos cambios mor-
folégicos (Quate 1963). Por consiguiente, la
taxonomia basada en criterios de similitud
morfolégica podria no estar distinguiendo
especies morfolégicamente similares, lo
que evidencia la necesidad de incorporar
nuevos caracteres que permitan no sélo
establecer una clasificacién mas acorde con
sus relaciones evolutivas sino también
discriminar los complejos de especies.

Aunque se han usado diferentes metodo-
logias para tratar de esclarecer si los flebo-

tomineos americanos constituyen un
experimento evolutivo que amerite un trata-
miento taxonémico distinto al de las espe-
cies del Viejo Mundo, los estudios realizados
no han arrojado una respuesta satisfactoria.
En la constante busqueda de herramientas
taxondémicas, las secuencias nucleotidicas
han aparecido como una opcién importante
para resolver este interrogante (Bejarano
2001a).

La reconstruccion de la historia evolutiva
de los flebotomineos americanos a partir
de secuencias nucleotidicas requiere, no
obstante, la unificacién de criterios basicos
entre los sistematicos. Esto es, la
utilizacién de un mismo lenguaje que evite
la aparicion del fenémeno “Torre de Babel”,
el cual ha afectado negativamente la
sistematica molecular de algunos grupos
de insectos (Caterino et al. 2000) y que
tiene su origen en la dispersién de los
sistematicos, principalmente, al momento
de seleccionar los marcadores molecu-
lares. Este fenédmeno se manifiesta como
una falta de avances significativos en la
clasificacién a pesar de los miiltiples estu-
dios realizados individualmente.

La unificacién de criterios implica, en prin-
cipio, la seleccién de un grupo pequeno de
genes utiles para comparaciones a distintos
niveles taxonémicos, partiendo del hecho
que se desconoce el estatus de las especies
estudiadas. Entre los candidatos a conver-
tirse en estandares se encuentran los genes
mitocondriales citocromo b, subunidad 4 de
la NADH deshidrogenasa y subunidad larga
ribosomal, asi como los fragmentos nuclea-
res segundo espaciador transcrito interno,
factor de elongacién alfa y subunidad
pequena ribosomal. Los estudios prelimi-
nares realizados con algunos de estos genes
(Ready et al. 1997; Uribe et al. 1998; Aransay
et al. 2000; Di Muccio et al. 2000; Bejarano
2001b; Rojas 2001; Uribe et al. 2001;
Esseghir et al. 2000) han arrojado resulta-
dos promisorios.

Aunque cada sistematico es libre de trabajar
con el marcador molecular que considere mas
apropiado, la seleccién de al menos un gen
en comun permitira en el futuro hacer
macrorreconstrucciones evolutivas que
incluyan, si no todos, la mayoria de fleboto-
mineos americanos. Estas filogenias partirian
de la informacién depositada en bases de
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datos de secuencias como Genbank / National
Center for Biotechnology Information (NCBI),
European Molecular Biology Laboratory
(EMBL) y DNA Data Bank of Japan (DDBJ). En
estas ultimas han comenzado a almacenarse,
en forma creciente, secuencias nucleotidicas
que corresponden, principalmente, a especies
del Viejo Mundo. La informacién depositada
para flebotomineos neotropicales es escasa,
reflejando el nivel incipiente en que se en-
cuentran las investigaciones en América, las
cuales se han concentrado en descifrar la
evolucién al interior de complejos de especies
como Lu. longipalpis (Uribe et al. 2001), Lu.
whitmani (Ready et al. 1997), Lu. intermedia
(Marcondes et al. 1997) y Lu. townsendi
(Rojas 2001), que agrupan importantes
vectores de leishmaniosis. Las compara-
ciones a niveles taxonémicos supraespecificos
son practicamente inexistentes.

Aunque parezca obvio, es fundamental que
los sistematicos depositen en los bancos
moleculares, ademas de las secuencias nu-
cleotidicas, informacién clara y precisa so-
bre la localidad donde fueron colectados los
especimenes secuenciados. Asi mismo, se
debe indicar en qué institucién reposaran los
montajes entomoldgicos (cabeza, terminalia,
alas, u otros) que permitieron determinar a
qué especie flebotominea corresponde cada
secuencia. Aquellas investigaciones que
pretendan validar especies deberan incluir,
preferiblemente, insectos de la localidad tipo,
lo cual permitira confrontar la descripcién
morfolégica.

Considerando la alta diversidad de flebo-
tomineos americanos, aproximadamente
400 especies (Young y Duncan 1994), es
poco probable que a corto plazo un solo
grupo de investigacion y menos adn un solo
sistematico, alcance a obtener la filogenia
de todas las especies, lo que hace necesario
articular los esfuerzos individuales. Un buen
ejemplo de lo que se podria alcanzar
consolidando criterios proviene del grupo
CIPA (Computer-aided Identification of
Phlebotomine sandflies of America), el cual
ha logrado congregar a especialistas de
diferentes paises en aspectos tan primor-
diales como los caracteres morfolégicos
utiles para la identificacion de especies
(Bermudez et al. 1991).

Si se logra el consenso entre los expertos
en flebotomineos sobre la seleccién de uno
0 mas dgenes estandares, es factible obtener
dentro de algunos anos una visién general
de la crénica evolutiva de los flebotomineos
americanos, donde la filogenia derivada de
secuencias nucleotidicas permitiria probar
la robustez de la clasificacion morfoldgica.
Esta nota constituye un llamado a la accién
de los sistematicos moleculares.
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